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Asociacion entre susceptibilidad antimicrobiana y gendémica en la
determinacion de resistencias en aislados patégenos porcinos de
Actinobacillus pleuropneumoniae, Streptococcus suis y Escherichia coli
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Actinobacillus pleuropneumoniae (APP), Streptococcus suis (SS) y Escherichia coli (EC) son bacterias patdgenas que generan grandes
pérdidas econdémicas en el sector porcino. Los estudios de sensibilidad antimicrobiana (AST) constituyen la practica habitual para determinar el
mejor tratamiento, mientras que la secuenciacién del genoma completo (WGS) estd adquiriendo mayor relevancia en el diagnéstico veterinario.

Este estudio evalia la asociacion entre los resultados de AST y la deteccion de determinantes de resistencia mediante WGS.
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resistencia, tet(O) (85%) y erm(B) (86%) fueron los mas prevalentes. En
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Los ECOFFs se muestran en azul y los CBP en rojo.
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